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    Ag1-10 --CGTCGATTTATGTTCTACATCCACCCTGTAGATCCGAATTTGTTT--GA-ATTTAT------ATTAATAACAAATTCGGTTCTAGAGAGGTT-TGTGTGGGGCATTTG-TTAACAGCGGT----   109
    Ag2-10 --CGTCGATTTATGTTCTACATCCACCCTGTAGATCCGAATTTGTTT--GA-ATTTAT------ATTAATAACAAATTCGGTTCTAGAGAGGTT-TGTGTGGGGCATTTGGTTAACAGCGG-----   109
   DmAn-10 -CTCATCAGTT-TGCTCCACGTCTACCCTGTAGATCCGAATTTGTTT--TATACTAGC------TTTAAGGACAAATTCGGTTCTAGAGAGGTT-TGTGTGGTTCAAT-ATCCATCGAAAAA----   110
     Dp-10 -TTCTCAAGTT-TGCTCCACGTCTACCCTGTAGATCCGAATTTGTTT--TACATTAGC------TTTAAGGACAAATTCGGTTCTAGAGAGGTT-TGTGTGGTTCAAT-GTACAACGAAAAC----   110
     Bm-10 --TCATTATTAGTGCCCTACATCTACCCTGTAGATCCGAATTTGTTT--GAAGTGAG-----------GCGACAAATTCGGTTCTAGAGAGGTT-TGTGTGGTGCACGCACTGCAACATTC-----   105
     Tc-10 --TTCACGTTAATGCTCTACATCTACCCTGTAGATCCGAATTTGTTT--GAAATCAG-----------GCGACAAATTCGGTTCTAGAGAGGTT-TGTGTGGTGCATACATTGCAACGTGA-----   105
     Am-10 --GCCCAGTTAATGCTCTACATCTACCCTGTAGATCCGAATTTGTTT--GATAAGAG---------------------------------------------------------------------    53
     Ac-10 --AGAAAACCTGTCATCTATATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--GAAAA-GTC-----ACACGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAGTA-TGTA-GTTG-ATAT-AAACGCGACGGTGC--   110
     Ps-10 --GAAACACATGTCTTCTATATATACCCNGTAGATCCGAATTTGTGT--GAACA-GAG-----AAGCGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAGTA-TGTA-GTAG-ATAT-ATACGCTACGCTGC--   110
   TrBb-10 --TGATGACCTGTCATCTATATTCACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAACATGAC-----AGA-CGCTGCAAATTCGCATCTTGGGGAGGA-TGTA-GGTG-ATG--ACCCTTCACCTGGAG-   110
    Sn1-10 --TGATGACCTGTCATCTATATTCACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--------GAC-----AGA-AG-TGCAAATTCGCATCTTGGGGAGGA-TGTA-GGTG-ACG--ACCCTTCACCTCCAG-   103
   TnBb-10 --TGGTCACCTGTCACCTACCTTCACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAACATGAC-----GGA-AGCTGCAAATTCGGGTCTTGGGGAGGA-TGTA-GGTG-ATG--ACCCTTCACCTCCAG-   110
   DrBa-10 --AAGAAACCTGTCATCTATATATACCCTGTAGATCCGGATTTGTGT--AAACA-GAC-----GCACAGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAGTA-TGTA-GTTG-ATGT-ATAGGCTACATTCA--   110
   TrBa-10 --AGAGCCACTGTCTTCTATATCTACCCTGTAGATCCGGATTTGTGT--AAAAATCATTA---AAGCAATCACAAATTCGCTTCTAGGGGAGTA-TATA-GTGG-ATTT-ATACACGACGGCAA--   113
   TnBa-10 --AGAGCCGCTGTCTTCTATATCTACCCTGTAGATCCGGATTTGTGT--AACGATCATTA---AAGCAATCACAAATTCGCTTCTAGGGGAGTA-TATA-GTGG-ATTT-ATACACGACGGCAG--   113
    MmB-10 --GACCTGTCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCA--   110
    RnB-10 --GACCTGTCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCA--   110
     Cf-10 --GATCTATCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCA--   110
    Ss1-10 --GATCTATCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCA--   110
    Fc1-10 --GATCTGTCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCA--   110
    Bt1-10 --GATCTGTCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGATCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCA--   110
    HsB-10 --GATCTGTCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCT--   110
    Pt1-10 --GATCTGTCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCT--   110
    Ph1-10 --GATCTGTCTGTCTTCTGTATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--AAGGAATTT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACTCCGCTCG--   110
   DrBb-10 --ATGATGTCTGTCATCTATATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--GAATA----------TACAGTCGCAAATTCGTGTCTTGGGGAATA-TGTA-GTTG-ACAT-AAACACAACGCAAT--   106
    HfB-10 --AATATGCCTGTCCTCTATATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--TGACAAAGT------TGTGGTCACAAATTCGTATCTAGGGGAATA-TGTA-GTCG-ACAC-AAACGCTGCAACAT--   110
    LmB-10 GATGGATATCTGTCTTCTATATATACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--GAACAGATT------TGTGGTCACAAATTCGTGTCTAGGGGAGTA-TGTA-GTTG-ACTC-AAACACTACAGTAT--   112
    XtB-10 --GATTTGCCTGTCCTCTGTATGTACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--GAGCGCAAT------CATA-TCACAAATTCGTGTCTGGGGGGATA-TGCA-GTTG-ACAC-AAACGCTACAGAAA--   109
    Fc2-10 --GGTAGTAACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGTATCCAC-------ATAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TATG-GTCG-ATGC-AAAAACTTCATGTT--   109
    Ss2-10 --GGTAGTAACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGTATCCAC-------ATAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TATG-GTCG-ATGC-AAAAACTTCACATT--   109
    Bt2-10 --GGCAGTGACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGTATCCAT-------GTAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TANN-GTNNGATGC-AAAAACTTCACATT--   110
    HsD-10 --GGTTGTAACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGTATCCGT-------ATAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TATG-GTCG-ATGC-AAAAACTTCACGTT--   109
    Pt2-10 --GGTTGTAACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGTATCCGT-------ATAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TATG-GTCG-ATGC-AAAAACTTCACGTT--   109
    Ph2-10 --GGTTGTAACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGTATCCAT-------ATAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TATG-GTCG-ATGC-AAAAACTTCATGTT--   109
    MmD-10 --GGTTGTAACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGTACCCAC-------ATAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TATG-GTCG-ATGC-AAAAACTTCATATA--   109
    RnD-10 --AGTTGTAACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGTACCCAC-------ATAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TATG-GTCG-ATGC-AAAAACTTCATATA--   109
    GgD-10 --CGTTATTACGTTGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GATATTCAT-------ATAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAATA-TATG-GTCG-ATGC-AAAAACTTCA------   105
    XtD-10 --TATTAAAACGTTGTCTATATGTACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GGT--TCGT-------ACAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGGATA-TATG-GTCG-ATGC-AAATACTTCGATTT--   107
   TrDa-10 --CCACTTGCCGTCGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GATGGCGTC-------AAAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAGTA-TATG-GGCG-ATGA-AAAATCTTCGATTC--   109
   TnDa-10 --GCTCTTGCCGTCGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GATCAAGTC-------ACAGTCACAGATTCGATTCTAGGGGAGTA-TATG-GGCG-ATGA-AAAAACGTCGATTT--   109
    Ga2-10 --GCACTTGCCGTCGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GATGATACC-------ATAATCACAAATTCGATTCTAGGGGAGTA-TATG-GTCG-ATGA-AAAAACTTCGATTA--   109
   TrDb-10 --AGGTGGATCGTCGTCTATAAATACCCTGTAGAACCGAATGTGTGT--GCAGCTGAC-------TTGATCACAGATTGGGTTCTAGGGGAGTC-TATG-GGCG-ATGA-ATAATCACTGATGAAA   111
   TnDb-10 -GAGGTGC-TCGTCGTCTATACATACCCTGTAGAACCGAATGTGTGT--GCAGCTGAC-------TTGATCACAGATTGGGTTCTAGGGGAGTC-TATG-GGCG-CTGA-ATAATCATCGATGA--   109
    Sn2-10 --AGGTGGACCATCGTCTATACATACCCTGTAGAACCAAATGTGTGT--GCAGCTGAC-------TTGATCACAGATTGGGTTCTAGGGGAGTC-TATG-GGCG-ATGA-ATAACCATCGATGA--   109
    DrD-10 --ATATATGCCGTCGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GAAAAAATA-------ACATTCACAGATTCGATTCTAGGGGAGTA-TATG-GTCG-ATGC-AATAACTTCGAAAA--   109
    HfD-10 --TTGTAACCCGTCGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GATGTT-TC-------GG--TCACAGATTCGTTTCTAGGGGAGTC-TATG-GTCG-ATGC-CAACACTACGAAAA--   106
    LmD-10 -GATTTTGTCCGTCGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GATGTTATC-------AGAATCACAGATTCAATTCTAGGGGAGTA-TATG-GTCG-ATGC-CAAAACTTCGAGTTT-   111
    LmC-10 --AATTACACAGTCGTCTATATATACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GAGCTCTCG-------ATAATCACAAATTCGTCTCTAGGGGAGTA-TATG-GTCG-ATGCCAAAGACTGCTCTGT--   110
    XtC-10 --TATCAAAGAGGCGCTTATATGCACCCTGTAGAATCGAATTTGTGT--GAGTTCT----------GAACCACAGATTCGTCTCTAGGGGGGTA-TATG-GGTG-ATGCTACAGACTTCTCTC---   106
   TrCa-10 --AACACGTTAGTTGTCTATATGTACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GAGTTCCAG-------ACAGTCGCAAGTACGTCTCTACAGGAATA-CATG-GGCA-ACTG-CAAAACCACAGCAG--   109
   TnCa-10 --TACACGTTAGTTGTCTATATGTACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GAGTTCCAG-------ACAGTCACAAGTACGTCTCTACAGGAATA-CATG-GGCA-ACTG-AAAATCCACAGCGG--   109
    Ga1-10 --CACGCATTAGTTGTCTATATGTACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--GAAATACAA-------ACAGTCGCAAATAGGTCTCTGCAGGAATA-CATG-GGCG-ACTG-AAATACCACGCCGG--   109
   DrCa-10 --CTGTCAGTAGTCGTCTATATGTACCCTGTAGAACCGAATTTGTGT--CCAAAACATC------AAAATCGCAAATACGTCTCTACAGGAATA-CATG-GGCG-ACGT-AAAAGCCACGAACG--   110
     Bf-10 --GCTATGTTCATAGTCTATATGTACCCTGTAGATCCGAATTTGTGT--GAGGTACCCA--------AGTCACAAATTCGTTTCTGCAGGTATAATGTAGCCTGTGACCTG--ACCAGCGATT---   109
        Sp -----ACTTTTTGGGCTTACATCAACCCTGTAGATCCGAATTTGTGTCCGAGTTTCTCGCCTCTGGTAGTCACAGATTCGTATCTCTGGGTA-ACTGTATCCCAGGACTTACAACTGCTGGATG--   118
     ruler 1.......10........20........30........40........50........60........70........80........90.......100.......110.......120......


